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Objetivos

Sequenciar os genes de opsinas expressos
nas retinas de T. tajacu e estimar o pico de
sensibilidade espectral dos pigmentos visuais

a partir das sequéncias de aminoacidos
encontradas.

Métodos e Procedimentos

Este projeto possui licenga do IBAMA n°
1501.5219/2011 e foi aprovado no Comité de
Etica Pesquisa com Animais (processo 034-
2015), da Universidade Federal do Para. As
retinas de dois individuos adultos foram
coletadas e preservadas em RMNAlater®
(Ambion). A extragio de RNA total foi feita
com o kit RNeasy (Qiagen) e para a sintese
de cDNA foi utilizada a enzima trancriptase
reversa Superscrit Il (Life Technologies).
Para a reagao de PCR foi utilizada a enzima
Platihum Tag DNA Polymerase (Life
Technologies), com primers desenhados a
partir das sequéncias das opsinas LWS/MWS
e SWS1 de diferentes espécies de mamiferos.
Os produtos de PCR foram visualizados por
eletroforese em gel de agarose a 1,0% e
mantidos a -20°C até a purificagdo. A
purificagdo dos produtos de PCR foi feita com
o Kit lllustra GFX™ PCR DNA and Gel Band
Furification Kit (GE Healthcare, Little Chalfont,
Buckinghamshire, UK). Os genes amplificados
foram purificados e sequenciados com o
sequenciador 3500 da Applied Biosystems. As

sequéncias foram analisadas com o programa
BioEdit,

Resultados

Pares de primers desenhados a partir de
opsinas de cachorro (Canis lupus familiaris)
amplificaram adequadamente fragmentos do
gene LWS de T. tajacu. As seguéncias
obtidas foram alinhadas com as sequéncias
da rodopsina bovina (Bos taurus) e da opsina
LWS de cavalo (Eqqus caballus).

Dois dos cinco sitios responsaveis pelo
deslocamento espectral da opsina LWS foram
identificados: A168 e H181 (Figura 1).
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Figura 1. Alinhamento da sequéncia da opsina
LWS de T. lajacu com as sequéncias da rodopsina
bovina (Bos tsurus) e da opsina LWS de cavalo
(Eqqus caballus). Em destaque os sitios A169 e
H181.

Q sistema visual dos vertebrados exibe uma
grande diversidade, demonstrando suas
respostas adaptativas a wvarios ambientes
foticos (Yokoyama, 2002).

Comparando as sequéncias de aminodcidos
das opsinas, podemos Iidentificar o
posicionamento de sitios que interferem nos
espectros de absorgdo dos pigmentos visuais.
Os pigmentos LWS e MWS sensiveis a
comprimentos de onda longos & médios sdo
responsaveis por alcangar valores de Anpa,
entre 500 e 570 nm (Bowmaker, 2008; Davies
et al., 2012) (Figura 2).

LWS =00- 570 nm

RH1 - 500 nm

RHZ 470- 530 nm
SEWSE2 a0o.470m
E_l-_WE'1 385 - 445 nm

Figura 2. Relagéo filogenética entre as opsinas de
vertebrados (modificado de Bailes el al,, 2007).
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Para o gene LWS foram descritos cinco
importantes  posigdes, dos quais o©s
aminodcidos correspondentes sio SHYTA,
respectivamente 164, 181, 261, 269 e 292
(Yokoyama & Radiwimmer, 1998).

Conclusao

Alguns dos pares de primers utilizados neste
trabalho amplificaram fragmentos de gene de
T. tajacu, que corresponderam ao gene LWS,
de opsinas de vertebrados sensiveis a
comprimentos de onda medios ou longos,
resultando na identificagcdo dos sitios de
aminoacidos conservados em mamiferos que
medeiam o ajuste espectral do fotopigmento.
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