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Aplicacao do indice de coincidéncia na descoberta de vias
metabdlicas co-expressas

SANTOS, Jodo Paulo Cassucci dos'; BRUNO, Odemir Martinez!

joao.cassucci@usp.br

Hnstituto de Fisica de S3o Carlos — USP

Analisar dados de transcriptémica requer uma analise estatistica intensiva para obter informacdes e
conhecimento biolégico ateis. Uma porgdo significativa destes dados é afetado por ruido aleatério ou
até mesmo ruido inerente 3 modelagem experimental. Sem um tratamento robusto, os dados podem
ndo ser muito bem explorados e até conclusdes incorretas podem ser tiradas. Examinar a correlaco
entre perfis de expressdo de genes é uma maneira que bioinformatas extraem informacdes de elementos
de transcricdo. No entanto, os métodos de correlacdo utilizados tradicionalmente possuem limitacées
preocupantes que precisam ser lidadas. (1) Este trabalho compara as duas medidas mais comuns de
correlagdo, rho de Pearson e rho de Spearman, ao recentemente desenvolvido indice de coincidéncia,
uma medida de similaridade que combina os indices de Jaccard e interioridade e os generaliza para serem
aplicados a vetores contendo valores reais.(2) N6és usamos os dados experimentais de experimentos de
microarray da arqueia Halobacterium salinarum que avaliam os efeitos sobre este organismo quando
exposto a luz em um ambiente anaerébico. O método utilizado explora as vias metabdlicas co-expressas
medindo as correlacdes entre enzimas que compartilham metabdlitos e busca maximos locais usando
um algoritmo de anelamento simulado. (3) N6s demonstramos que o indice de coincidéncia extrai
vias maiores, mais compreensivas, e mais estatisticamente significativas que as medidas tradicionais de
Pearson e Spearman.
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