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Objetivos  
Recentemente,   a   emergência   de   sorovares   de  
Salmonella   spp.   com   perfil   de   resistência  
múltipla   aos   antimicrobianos   aumentou   a  
preocupação   de   saúde   pública,   associada   aos  
surtos   de   doenças   de   transmissão   alimentar    
veiculados   por   alimentos   de   origem   aviária  
(OMS,  2016).  Os  objetivos  deste  trabalho  foram  
isolar  e  identificar  estirpes  de  Salmonella  spp  em  
fezes  de  frangos  de  corte  em  granjas  do  Estado  
de  São  Paulo  e  Minas  Gerais;;  determinar  o  perfil  
de   susceptibilidade   aos   antimicrobianos   e  
pesquisar   a   presença   do   gene   de   resistência  
fosA  nos  isolados.      

Métodos  e  Procedimentos  
Amostras  de  fezes  (n=5)  foram  coletadas  de  10  
galpões  de  frangos  de  corte  de  quatro  sistemas  
de  integração  dos  Estados  de  SP  e  MG.  O  total  
de  200  amostras  foi  processado  no  Laboratório  
de   Medicina   Aviária   da   FMVZ-­USP,   para  
isolamento  e  identificação  de  Salmonella  spp.  O  
cultivo   foi   realizado   em   água   peptonada,  
seguido   de   enriquecimento   seletivo   em   caldo    
tetrationato   de   sódio   e   plaqueamento   em  ágar  
XLT4   e   ágar   verde   Brilhante   (AVB),   com  
incubação   a   37oC,   por   24-­48   h.   As   colônias  
confirmadas   por   série   bioquímica   foram  
estocadas   e   congeladas   a   –70ºC.   O   perfil   de  
resistência   antimicrobiana   foi   avaliado   pelo  
método   de   disco   difusão   (CLSI,   2013).   A  
pesquisa  do  gene  fosA  foi  realizada  por  PCR,  de  
acordo  com  a  metodologia  descrita  por  Hou  et  
al.  (2013).    

Resultados  Parciais  
Das   200   amostras   analisadas   18   (9%)   foram  
positivas  para  Salmonella  spp.  (Figura  1).    
  

Todos  os  isolados  foram  negativos  para  o  gene  
fosA.   No   entanto   apresentaram   perfil   de  
resistência   múltipla,   com   resistência   para   os  
seguintes   antibióticos:   tetraciclina   (100%),  
ampicilina   (88,89%),   cefalosporina   (44,44%)   e  
ceftiofur  (44,44%).  
  

  
Figura  1:  Colônias  de  Salmonella  em  ágar  XLT4.    
                        
                                Conclusões  
Os   dados   deste   trabalho   demonstraram   a  
presença   de   estirpes   de   Salmonella   spp.  
multirresistentes  em  amostras  fecais  de  frangos  
de  corte  nos  Estados  de  SP  e  MG.      
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