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IC26
A complexidade das espécies e a arquitetura de genes que
codificam proteínas em eucariotos
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Em eucariotos, os genes codificadores de proteínas possuem as sequências de nucleotídeos que codificam
a informação para a síntese proteica, chamadas de éxons, intercaladas por sequências não codificantes,
chamadas de íntrons, que são excluídas do mRNA pelo processo de splicing. (1) Essa característica
adiciona um nível de complexidade extra para os genes de eucariotos, que terão uma organização interna
de éxons e íntrons chamada de arquitetura do gene. (2) Estudos de genomas de fungos e metazoários
apontam que algumas das características da arquitetura de genes, como alta quantidade de íntrons e
alta densidade desses íntrons em pré-mRNAs, estão relacionadas com o aumento de complexidade da
espécie em termos de celularidade (1-3) e, para alguns fungos, com o aumento da virulência. (3) No
entanto, estes estudos tendem a ignorar espécies de protozoários. Por isso, este trabalho examina a
relação entre complexidade e estilo de vida com a arquitetura de genes que codificam proteínas em 29
espécies de eucariotos, distribuídas nos clados Metazoa, Fungi, e nos clados de protistas Amoebozoa
e Discoba. Foram identificadas diferentes relações entre aumento de complexidade dos organismos e
características da arquitetura de genes. O aumento de celularidade das espécies é acompanhado pelo
aumento de pré-mRNAs com íntrons, de quantidade de íntrons nesses pré-mRNAs e de espaço ocupado
pelos íntrons nos transcritos. Particularmente em fungos, é observado que esses parâmetros também
dividem os organismos em termos de estilo de vida, misturando espécies multicelulares com espécies de
parasitas facultativos. Isso é visto em menor escala no gênero Naegleria, protozoários do clado Discoba,
que possui espécies de vida-livre e uma espécie que pode ser parasita em humanos. Os resultados do
trabalho indicam que tanto a multicelularidade quanto o estilo de vida de parasitas facultativos são
diferentes expressões de complexidade relacionadas com a evolução da arquitetura dos genes nos clados
de eucariotos.

Palavras-chave: Genética. Evolução molecular. Arquitetura de genes. Complexidade de eucariotos.
Parasitismo.
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